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Diplomant na zakladé své znalosti programovani, algoritmizace, umélé inteligence implementoval
pomoci nékolika knihoven algoritmy hlubokého genetického programovani a ovéfil je na vhodném
souboru prikladi.

Prace z formalniho hlediska odpovida doporucené Sabloné a c¢itd 118 stran vcetné vSech
pozadovanych seznamil a 3 stran priloh. K préci pfiloZzeny ZIP soubor obsahuje vedle vlastniho
textu prace i zdrojové kody, knihovny, trénovaci data a dokumentaci experimentt.

Prace je strukturovana prehledné a logicky clenéna do jednotlivych kapitol. Po stru¢ném uvodu
seznamujicim s vlastni strukturou prace nasleduje prvni kapitola vénovana pojmu umélé
inteligence, jejimu vyvoji a zdkladnim problémtim, predevSim strojovému uceni. Z mého pohledu
zde dochazi k chybnému pouZivani pojmu systém na misto pojmu model. Ucenim systém nevznika.
Také odhad ,,v lidském mozku je propojeno miliony neuroni“ je ponékud nepfesny, soucasny
odhad hovoii o stovkach miliard. Jinak tGvodni kapitola dava rozumny prehled zakladi umélé
inteligence se zretelem na strojové uceni, zvlasté pak conectionistické, zatimco v souladu se
zamérenim prace opomiji symbolické pristupy.

Druhé kapitola je nazvana ,,Umélé neuronové sité“. Autor zde seznamuje s umélymi neuronovymi
sitémi od prvniho perceptronu po deep learning ANN. Tteti kapitola nazvana ,,Genetické algoritmy*
pak pfinasi popis a diskuzi zdkladniho genetického algoritmu a souvisejicich pojmti.

Ctvrta kapitola je nazvana ,Genetické programovani“. V souladu s nadpisem jsou popsény
navrhu. Pata kapitola je nazvana ,,Hluboké genetické programovani“ a popisuje FFX metodu a
skupinu technik Ensemble learning jako max voiting, bagging a fadu dalSich.

Sesta kapitola nese nazev , Implementace“. Diplomant zde nejprve predstavuje fadu zajimavych
knihoven vyuZitelnych pro vlastni vyvoj algoritmt genetického programovani. Pfi jejich popisu se
nanestésti neubranil nékterym neSikovnym obratim. Napf. se docteme ,Na druhou stranu je
knihovna Jenetics pripravena na feSeni prakticky vSech moznych problémi tykajicich se GA nebo
GP. Pro vyvoj metod hlubokého genetického programovani je bohuZel nutna volnost v
rozSifitelnosti knihovny, takZe Jenetics bohuZel neni vhodny pro vyvoj vétSiny takovych vylepSeni.
U nékterych metod je uvedeno ekvivalentni feSeni“. To muzZe byt pro ¢tenare matouci — pokud je
systém vhodny pro feSeni vSech problémi, jak to, Ze dle nésledujici véty pravé pro reSeny problém
vhodna neni? Libil se mi popis testovacich dat, kde diplomant na rozdil od mnoha renomovanych
autorti neopomnél uvést pocty testovacich vzorkti. Néasleduje popis implementaci pomoci nékolika
knihoven.

Sedma kapitola ma opét samovysvétlujici nazev ,,Experimenty“. Popisuje vykonané experimenty
srovnavajici navrzené algoritmy na v predchozi kapitole definovaném souboru testovacich prikladu.
V zavéru Ctenal nalezne shrnuti prace. Seznam literatury je velice rozsahly a odkazuje na 39 praci.
Prilohy prinaseji statistické vyhodnoceni jedné iterace experimetu, priklad vytvoreni a spusténi GP
ve frameworku Watchmaker a Jenetics.

Zadané cile prace byly beze zbytku splnény. Po typografické strance je prace zdarila.

Kontrola plagiatti jako obvykle ,nezklamala“ a kontrolovala vedle textu a zdrojovych kéda i dalsi
doprovodné soubory, takZe nasla az 100% shodu v mnoha souboru jfreechart-LICENCE.txt a 75%
v souboru project.propertiesech. Shoda v ostatnich souborech byla pod 5%, proto miZeme praci
povazovat za zcela ptivodni.

Praci povazuji za zdafilou, velmi obsahlou a zabyvajici se na diplomovou praci velmi rozsahlou
problémovou oblasti, kterou se z pohledu narokti na diplomovou praci podafilo diplomantovi
zvladnout.

Proto navrhuji diplomovou praci Bc. Petra Kopice doporucuji k obhajobé a hodnotim ji vzhledem k
jeji neobvyklosti, rozsahu a naroc¢nosti znamkou A, tedy Vyborné.
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